
Винахід стосується способу ідентифікації рослини B. napus (ріпак), яка має стійкість до 

грибного патогену L. maculans і/або L. biglobosa, що містить виявлення у зазначеній рослині 

B. napus або її частини присутність або відсутність щонайменше одного маркера, який 

міститься на хромосомному інтервалі між ra24982s01 відповідно до SEQ ID NO: 1 і ra25063s01 

відповідно до SEQ ID NO: 10.  

 


